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Bioloska raznolikost gena Sto sadrzavaju geneticku uputu za enzime koji
razgraduju ugljikovodike iz uzoraka metagenoma izoliranih iz sedimenata

sjevernog Jadranskog mora

SAZETAK

Izradene su tri metagenomske baze (knjiznice) podataka pomocu povrsinskih uzoraka sedimenata
iz sjevernog Jadranskog mora. Jedan je uzorak uzet s izrazito onecis¢ene lokacije, drugi s nezagadene, a
tredi, prikupljen s onecis¢ene lokacije, obogacen je sirovom naftom. Rezultati metagenomskih analiza
pohranjeni su u relacijsku bazu podataka REDPET (http://redpet.bioinfo.pbf.hr/REDPET), koja je izradena
na prethodno razvijenoj platformi MEGGASENSE. Baza ukljucuje taksonomske podatke za procjenu
bioloske raznolikosti metagenomskih podataka i opcenite funkcionalne analize gena provedene pomocu
profila skrivenih Markovljevinh modela (HMM), temeljenih na bazi podataka KEGG. Razvijen je niz od 22

specijalizirana profila HMM radi otkrivanja gena $to kodiraju enzime koji razgraduju ugljikovodike.
Primjenom tih profila je utvrdeno da je metagenomska knjiznica dobivena iz uzoraka obogacenih naftom
sadrzavala vedi broj gena za aerobnu razgradnju n-alkana. Pomoc¢u potencijalnih alkB i almA gena iz
metagenomske knjiznice potvrdena je mogucnost primjene opisanog sustava za procjenu bioloske

raznolikosti.
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