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Novi bakteriocinogeni sojevi Lactobacillus plantarum i njihova diferencijacija
analizom slijeda 16S rDNA, 16S-23S i 23S-5S medugenskih razmaknica, te

analizom nasumi¢no umnoZene polimorfne DNA

Sazetak

Ispitana je prisutnost strukturalnih bakteriocinskih gena u Sest sojeva Lactobacillus
plantarum (TL1, RG11, RS5, UL4, RG14 i RIl1), izoliranih iz malezijske hrane. Nova
kombinacija strukturalnih gena za plantaricin EF i plantaricin W uspjesSno je umnoZena iz svih
ispitanih sojeva, $to upucuje na to da se radi o novim sojevima L. plantarum koji proizvode
bakteriocine. Usporednom analizom sa 17 sojeva L. plantarum pohranjenih u GenBank
otkrivena je varijabilna regija od Cetiri para baza u kratkim 16S-23S medugenskim
razmaknicama tih sojeva, potvrdujuc¢i da se radi o novim genotipovima. Ispitani sojevi L.
plantarum nakon toga su razvrstani u Cetiri skupine, na temelju uoCene varijabilne regije od
Cetiri para baza kratke 16S-23S medugenske razmaknice. Daljnjom analizom DNA slijeda 23S-
5S medugenske razmaknice otkriven je samo jedan tip te razmaknice, pokazuju¢i da je
konzerviran u ispitanim sojevima L. plantarum. Trima pokusima nasumi¢nog umnoZavanja
polimorfne DNA, koriste¢i tri razli¢ite kombinacije proizvoljno odabranih pocetnica, uspjesno
su diferencirani ispitani sojevi L. plantarum, $to potvrduje da se radi o razliitim sojevima.
Dakle, moze se zakljuciti da novi sojevi L. plantarum proizvode bakteriocin i da se
mogu uspjesno razlikovati analizom nasumi¢no umnozene polimorfne DNA 1i varijabilne regije

kratke 16S-23S medugenske razmaknice.
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