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Sekvenciranjem rRNA gena visoke propusnosti otkrivena je raznolikost

bakterijskih vrsta uklju¢enih u fermentaciju brazilske kave

Sazetak

Fermentacija kave je spontani proces koji se odvija ve¢ na plantazi, a u kojeg su uklju¢ene razli¢ite
skupine mikroorganizama, poput bakterija i plijesni. U ovom je radu ispitana raznolikost i dinamika
odnosa bakterija unutar populacije uklju¢enih u fermentaciju brazilske kave, i to postupkom
sekvenciranja visoke propusnosti. Iz uzoraka fermentirane kave izolirana je DNA u razli¢itim vremenskim
razmacima, te je pomocu visokopropusne metode lllumina sekvenciran gen 16S rRNA sa segmentima
oko V4 varijabilne regije. Pronadeno je vise od 80 vrsta bakterija, od kojih su mnoge po prvi put otkrivene
tijekom fermentacije kave, poput vrsta Fructobacillus, Pseudonocardia, Pedobacter, Sphingomonas i
Hymenobacter. Prisutnost bakterija vrste Fructobacillus potvrduje njihov utjecaj na razgradnju fruktoze
tijekom fermentacije. Temporalnom je analizom otkrivena dominacija bakterija mlije¢no-kiselog vrenja, i
to pretezno vrsta Leuconostoc i Lactococcus, u vise od 97 % sekvencija pri zavrSetku fermentacije. HPLC
analiza pokazala je da je zZbog metabolicke aktivnosti bakterija mlije¢no-kiselog vrenja nastala veca
koli¢ina mlije¢ne kiseline tijekom fermentacije. Rezultati potvrduju da je broj bakterijskih vrsta uklju¢enih
u fermentaciju kave bitno veci od ocekivanog. Nove skupine bakterijskih vrsta pronadene u ovom

istrazivanju mogu posluziti kao funkcionalne starter kulture za preradu kave na plantazi.
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